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คุณวุฒิ
2014 ปรัชญาดุษฎีบัณฑิต

สาขาชีวสารสนเทศ
สถาบันเทคโนโลยีจอร์เจีย, ประเทศสหรัฐอเมริกา

2008 วิทยาศาสตร์มหาบัณฑิต
สาขาชีวสารสนเทศ

สถาบันเทคโนโลยีจอร์เจีย, ประเทศสหรัฐอเมริกา

2003 เภสัชศาสตรบัณฑิต มหาวิทยาลัยอุบลราชธานี, ประเทศไทย

ตำแหน่งบริหาร
2019 - 2020 หัวหน้า กลุ่มวิชาชีวเภสัชศาสตร์ คณะเภสัชศาสตร์ มหาวิทยาลัยอุบลราชธานี
2018 - 2019 เลขานุการ

กลุ่มวิชาชีวเภสัชศาสตร์
คณะเภสัชศาสตร์ มหาวิทยาลัยอุบลราชธานี

2016 - 2019 ผู้ช่วยคณบดี ฝ่ายวิชาการ คณะเภสัชศาสตร์ มหาวิทยาลัยอุบลราชธานี
2015 - 2015 เลขานุการ

กลุ่มวิชาชีวเภสัชศาสตร์
คณะเภสัชศาสตร์ มหาวิทยาลัยอุบลราชธานี

สาขาเชี่ยวชาญ
ความเชี่ยวชาญ :
ชีวสารสนเทศ: การพัฒนาเครื่องมือและอัลกอริทึม, ฐานข้อมูล
พันธุศาสตร์: เภสัชพันธุศาสตร์, พันธุกรรมส่วนบุคคล
ชีววิทยาโครงสร้าง: การทำนายโครงสร้างและการวิเคราะห์โครงสร้างของโปรตีนและ RNA

งานสอน : ชีวเคมีและอณูชีววิทยา, เภสัชพันธุศาสตร์และวิทยาการจีโนมทางเภสัชศาสตร์

งานวิจัยที่สนใจ: ชีวสารสนเทศ, พันธุศาสตร์, ชีววิทยาโครงสร้าง
 



ผลงานตีพิมพ์

Research Articles (International)
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2022; 7(11): 328. link
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Based Object Query System for Multi-Class Tuberculosis Drug Response Classification. Diagnostics
2022; 12(12): 2980. link

Woods T, Preeprem T, Lee K, Chang W, Vidakovic B. Characterizing exons and introns by regularity
of nucleotide strings. Biology Direct 2016; 11(1): 6. link

Preeprem T,  Gibson G.  SDS,  a  structural  disruption  score  for  assessment  of  missense variant
deleteriousness. Frontiers in Statistical Genetics and Methodology 2014; 5: 82. link

Preeprem T, Gibson G. AACDS, A database for personal genome interpretation. EMBnet.journal 2014;
20: e780. link

Preeprem T, Gibson G. Systematic 3D screening of amino acid mutations in pharmacogenes. Current
Pharmacogenomics and Personalized Medicine 2014; 12(4): 209-26. link

Hsiao C, Lenz TK, Peters JK, Fang PY, Schneider DM, Anderson EJ, Preeprem T, Bowman JC,
O'Neill  EB, Lie L, et al.  Molecular paleontology: a biochemical model of the ancestral ribosome.
Nucleic acids research 2013; 41(5): 3373-85. link

Patel CJ, Sivadas A, Tabassum R, Preeprem T, Zhao J, Arafat D, Chen R, Morgan AA, Martin GS,
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Genome medicine 2013; 5(6): 58. link

Preeprem  T,  Gibson  G.  An  association-adjusted  consensus  deleterious  scheme  to  classify
homozygous missense mutations for personal genome interpretation. BioData Mining 2013; 6: 24. link

Athavale SS, Gossett JJ, Hsiao C, Bowman JC, O'Neill E, Hershkovitz E, Preeprem T, Hud NV,
Wartell RM, Harvey SC, Williams LD. Domain III of the T. thermophilus 23S rRNA folds independently
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Research Articles (National)

Sethanan K, Pitakaso R, Srichok T,  Khonjun S,  Weerayuth N, Prasitpuriprecha C, Preeprem T,
Jantama SS, Gonwirat S, Enkvetchakul P, Kaewta C, Nanthasamroeng N. Computer-aided diagnosis
using  embedded ensemble  deep learning  for  multiclass  drug-resistant  tuberculosis  classification..
Frontiers in Medicine 2023; 10: DOI=10.3389/fmed.2023.1122222. link

ส ุ ด า พ ร  ท ำ น ุ ,  อ ม ร ร ั ต น ์  บ ุ ญ เ ร ื อ ง ,  ส ุ ร ช ั ย  จ ู ม พ ร ะ บ ุ ต ร ,  ธ น ว ด ี  ป ร ี เ ป ร ม .
การวิเคราะห์ชื่อการค้าของรายการยารูปแบบดัดแปรที่มีจําหน่ายในประเทศไทย.  เภสัชศาสตร์อีสาน  2018;  14(3):
140-153. link

ทรัพย์สินทางปัญญา/สิทธิบัตร
2020 การ์ตูนสภาพ ชุด
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